CURRICULUM VITAE

Etat civil

Thierry de Mee(s

Né le 25 Février 1962 a Neuilly sur Seine (92).

Nationalité Francaise.

Libéré des obligations militaires depuis le 30/09/86.

Marié, un enfant.

DR1 IRD, N° Matricule: 00215272

Adresse personnelle: 7, Impasse des Elfes, 34980 St-Clément-de-Riviere, France.

Adresse professionelle: Interactions hotes - vecteurs — parasites-environnement dans les maladies
tropicales négligées dues aux trypanosomatidae - (INTERTRYP), UMR 177 IRD, 17 CIRAD, TA A-
17/G, Campus International de Baillarguet, 34398 Montpellier Cedex 5, France. Tel: +33 (0)4 67 59
37 44; Fax: +33 (0)4 67 59 38 94; Courriel: thierry.demeeus@ird.fr; Site web: http://t-de-
meeus.fr/TdeMeeus.html.

Diplémes

21 Janvier 1999: Habilitation a Diriger des Recherches soutenue a I'Université Montpellier I1.

27 Juin 1991: Thése de Doctorat de Physiologie et Biologie des Organismes et des Populations soutenue a
I'Université Montpellier II: mention trés honorable avec félicitations.

Septembre 1989: D.E.A. de Sciences de I'Evolution et Ecologie de I'Université Montpellier II.

Septembre 1988: D.E.A. de Parasitologie: Ecologie, Pathologie de I'Université Montpellier II.

Octobre 1987: D.E.S. de I'Université Montpellier II.

Juin 1985: Maitrise de Biologie des Organismes et des Populations, mention Biologie Animale, obtenue a
I'Université P. et M. Curie (Paris 6), mention Assez Bien.

12 Juillet 1980: Bac Série C obtenu a Versailles, mention Passable.

Activités professionnelles

1er Aout 2015-Présent: Directeur de recherches de 1¢ classe a I''RD au laboratoire Interactions hotes -
vecteurs - parasites dans les infections par des trypanosomatidae - (INTERTRYP), UMR177
IRD/CIRAD, TA A-17/G, Campus International de Baillarguet, 34398 Montpellier Cedex 5, France.

1er Septembre 2012-31 Juillet 2015: Directeur de recherches de 1 classe a I''RD au laboratoire Interactions
hotes - vecteurs - parasites dans les infections par des trypanosomatidae - INTERTRYP), UMR177
IRD/CIRAD et affecté au Centre International de Recherche-Développement sur I'Elevage en zone
Subhumide (CIRDES), 01 BP 454, Bobo-Dioulasso 01, Burkina-Faso.

5 Janvier 2012-1er Septembre 2012: Directeur de recherches de 2éme classe a I''RD au laboratoire
Interactions hétes - vecteurs - parasites dans les infections par des trypanosomatidae -
(INTERTRYP), UMR177 IRD/CIRAD, TA A-17/G, Campus International de Baillarguet, 34398
Montpellier Cedex 5, France.

2 Mars 2009-4 Janvier 2012: Directeur de recherches de 2¢me classe au CNRS, mis a disposition de I''RD au
Laboratoire Interactions hotes - vecteurs - parasites dans les infections par des trypanosomatidae -
(INTERTRYP), UMR177 IRD/CIRAD et affecté au Centre International de Recherche-
Développement sur I'Elevage en zone Subhumide (CIRDES), 01 BP 454, Bobo-Dioulasso 01,
Burkina-Faso.

1er Octobre 2005-1¢" Mars 2009: Directeur de recherches de 2éme classe au CNRS au laboratoire Génétique
et Evolution des Maladies Infectieuses, UMR 2724 CNRS/IRD Montpellier.

1e Janvier 2004-30 Septembre 2005: Chargé de recherches au CNRS au laboratoire Génétique et Evolution
des Maladies Infectieuses, UMR 2724 CNRS/IRD Montpellier.

1¢" Novembre 1998-31 Décembre 2003: Chargé de recherches au CNRS au Centre d'Etude sur le
Polymorphisme des Microorganismes, UMR 9926 CNRS/IRD Montpellier.

1¢" Octobre 1993-31 Octobre 1998: Chargé de Recherche au CNRS au Laboratoire de Biologie des
Populations d'Helminthes Parasites, UMR 5555 CNRS/Université Montpellier II.

18" Octobre 1992-30 Septembre 1993: Attaché Temporaire d'Enseignement et de Recherches en Génétique
des Populations a I'Université Montpellier II.

1e" Octobre 1991-31 Mars 1992: Boursier du British Council pour poursuivre des Recherches Post-
Doctorales a I'Université de Bangor (School of Biological Sciences, University of Wales, Bangor,
Gwynedd, LL57 2UW, Royaume-Uni), dans I'équipe du Dr C.J. Gliddon.

1¢" Novembre 1989-27 Juin 1991: Etudiant en thése bénévole, Laboratoire de Parasitologie Comparée, URA
698 Université Montpellier 1I-CNRS.

1" Octobre 1985-30 Septembre 1986: Service militaire a Spire (Allemagne).
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Résumé des activités de recherche

Durant ma thése, effectuée au Laboratoire de Parasitologie Comparée, URA 698 Université
Montpellier [I-CNRS, j'ai analysé les mécanismes de maintien du polymorphisme adaptatif, de I'évolution de
la préférence d'habitat et de la spécialisation en environnement variable. Pour ce faire j'ai adopté une
approche pluridisciplinaire d'études de terrain, d'expérimentations en conditions contrblées et d'analyses
théoriques (analytiquement et par simulations). Le modéle biologique correspondait a un systéme avec deux
especes de copépodes (crustacés) parasites de trois espéces de poissons plats (turbot, barbue et flet) en
Méditerranée. J'ai également été amené a acquérir des compétences en programmation (en pascal) ainsi
gue dans les techniques d'électrophorése des protéines.

Durant mon Post Doc a Bangor (University of WalesUK), je me suis familiarisé avec la génétique
théorique des populations structurées, concernant en particulier I'estimation des parameétres F de Wright
ainsi que les procédures statistiques les concernant (tests par randomisations).

De retour a Montpellier j'ai poursuivi mes recherches sur le maintien de la diversité adaptative et
I'évolution de la préférence d'habitat, tout en m'impliquant de plus en plus dans 'analyse de la structure des
populations des parasites et de leurs hotes. J'ai aussi participé a d'autres programmes du laboratoire,
concernant notamment les parasites manipulateurs de leurs hétes.

Mes recherches se sont ensuite orientées durablement vers l'analyse des données et le
développement d'outils de génétique des populations. Ceci m'a conduit a collaborer avec plusieurs membres
de 'UMR Intertryp. J'ai rejoint cette équipe lors d'une mission de sept mois au Cirad Baillarguet, fin 2008,
suivie d'une mise a disposition de trois années au Cirdes a Bobo-Dioulasso Burkina-Faso, a mon intégration
a I'IRD en Janvier 2012, une MLD de cing mois au Cirdes et une nouvelle expatriation de trois années de
Septembre 2012 a Aout 2015. De retour au Cirad Baillarguet mes travaux se sont poursuivis en majorité sur
l'analyse de données de génétique des populations (45 % environs), de développements théoriques (15%),
les activités éditoriales (20%), et d'enseignements (20%).

Les organismes que j'ai eu a étudier sont de nature trés diverse, ce qui m'a été utile dans
I'appréhension des possibilités et limites des inférences biologiques que I'on peut faire, notamment a partir
de marqueurs moléculaires, eu égard aux différences de cycles, modes de vie et méme de ploidie. Ces
organismes sont les suivants: copépodes, bivalves marins, gastéropodes (pourpres, lymnées, planorbes),
cestodes, trématodes, nématodes, gammares, tiques, mouches tsé-tsé, leishmanies, malaria (Plasmodium),
maladie du sommeil (trypanosomes), levures (Candida, Aspergillus), bactéries (Borrelia), rats.

A I'heure actuelle, mes programmes de recherche concernent principalement trois grands thémes
non-indépendants:

- 'adaptation en environnement variable dans les systemes hbte-parasite-vecteur, divergence
adaptative;

- I'étude des co-structures génétiques des populations hétes et parasites par I'utilisation de
marqueurs moléculaires et les inférences écologiques et épidémiologiques que I'on peut en faire;

- la génétique des populations théorique et appliquée des organismes clonaux ou partiellement
clonaux.

Ces thémes s'insérent au niveau de programmes co-supervisés avec des collaborateurs internes et
externes a |'équipe :

- Co-structures génétiques et hiologie des populations des systémes trypanosomes/mouches
tsétsés/hote vertébré en Afrique sub-saharienne;

- Développement ou amélioration des outils d'analyse de la structure génétique des populations;

- Génétique des populations des organismes clonaux ou partiellement clonaux, approches
théoriques et empiriques (trypanosomes, leishmanies, levures).

L'adaptation en environnement variable et I'évolution de la préférence d'habitat, I'utilisation des outils
de la génétique des populations pour inférer les parameétres de la biologie des populations des parasites et
de leurs hétes, et la génétique des populations clonales constituent par conséquent mes principaux champs
d'investigation et d'expertise.

Publications, communications orales et posters
Synopsis

184 articles dont 55 en premier et 49 en dernier auteur, 67 avec des coauteurs du Sud (40 avec le
1¢" auteur du Sud). 166 articles dans des revues avec comité de lecture, 66 avec des coauteurs du Sud. En
Juillet 2025, 60 citations par article (sur 36 années), 3 citations par an par article (moyenne pondérée, age
moyen=18 ans). En Juillet 2025, H-index de 47 selon Clarivate's Web of Science Core Collection ou 48 pour
"All data bases" (indiquer De Meeus T OR Demeeus T OR De Meus T OR Demeus T OR Demeews T OR
Meeus T OR Meus T), 55 selon Google Scholar consulté dans Harzing's Publish or Perish (indiquer "T De
Meeus" OR "T Demeews" OR "T De Meus" OR "T Demeus" OR "T Meeus" OR "T Meus" OR "T Demeeus",
maximum number of results:500).

99 conférences et posters dont 27 en tant gu'invité et 28 avec des partenaires du Sud (7 avec
partenaire du Sud en 1¢ nom, 2 invitées), 71 conférences et posters internationaux dont 24 en tant qu'invité.
N° ORCID 0000-0001-8807-241X



Détail et performances des publications (performances selon Google Scholar, moyennées, Juillet 2023)

Moyennes
Publications N Citations/anr Age
Genetics 2 41.49 26.50
Hum Biol 1 26.80 25.00
J Hered 1 17.38 8.00
Heredity 3 13.20 16.33
elife 1 10.40 10.00
Cell Mol Life Sci 1 10.32 19.00
PNAS 4 6.09 17.25
J Evol Biol 1 4.79 34.00
Vet Parasitol 2 4.71 17.00
mSphere (ex Eukaryot. Cell) 1 4.53 17.00
BMC Bioinform 1 4.47 17.00
Evolution 4 4.28 24.75
Ecology 1 4.23 30.00
PLoS Path 2 3.76 17.00
Proc Roy Soc London B 2 3.70 27.00
PLoS NTD 11 3.47 11.73
Peer Community J 6 3.00 3.50
Exp Appl Acarol 1 2.92 13.00
Infect Genet Evol 32 2.92 13.94
Oikos 2 291 29.00
J Med Entomol 4 2.80 20.50
Mol Ecol 8 2.65 19.63
Trends Parasitol (ex Parasitol Today) 12 251 15.75
Parasites & Vectors 3 2.45 13.33
Estuaries & Coasts (ex Estuaries) 1 2.14 29.00
Book 2 2.11 9.50
Zh Obs Biol (J General Biol) 1 2.11 19.00
Evol Ecol 2 2.02 32.00
Acarologia 2 2.00 2.00
Int J Parasitol 6 2.00 28.17
Insect Mol Biol 1 1.96 26.00
Oecologia 1 1.94 31.00
J Appl Entomol 1 1.83 6.00
Med Mycol (J Med Vet Mycol) 1 1.83 29.00
Med Vet Entomol 2 1.58 21.50
Microbes Infect 4 1.56 21.00
Mar Ecol Prog Ser 3 1.53 26.00
Journal of Clinical Microbiology 2 1.44 27.00
J Theor Biol 1 1.43 35.00
Parasite 5 1.41 5.40
Mol Ecol Res (ex Mol Ecol Notes) 4 1.37 15.75
Parasitology 3 1.25 21.00
Genetica 1 1.24 17.00
Biodiv Conserv 1 1.20 30.00
Sci Rep 1 1.00 6.00
Can J Zool 1 0.84 31.00
J Parasit 1 0.77 22.00
Acta Trop 1 0.67 12.00
Evol Ecol Res 1 0.62 26.00
J Exp Zool Part A Ecological Genet & Physiol (ex J Exp Zool) 1 0.61 36.00
Acta Oecol 1 0.52 31.00
PCI Infect 1 0.50 2.00
Plos 1 1 0.50 2.00
Book Chapters 13 0.48 19.92
Mycoses 1 0.46 26.00
FEMS Microbiol Lett 1 0.38 24.00
Parasitol Res 1 0.31 26.00
Curr. Zool (ex Acta Zool Sinica) 1 0.15 20.00
Comp Parasitol (ex J Helminth Soc Wash) 3 0.13 31.00
Suds en ligne - Les dossiers thématigues de I''RD 1 0.00 14.00
Toutes publications 184 3.32 18.03




Enseighements
Synopsis

2262 heures dispensées entre 1989 et 2025 (63 heures par an) aux étudiants (2éme a 5¢me année) et
stagiaires (stages de formation) dont 934 heures au Sud; avec une moyenne de 130 h/an ces quatre
derniéres années dont 47 h/an au Sud.

Rédaction d’un fascicule d’une trentaine de pages sur les concepts d’adaptation en environnement
variable et de "soft" et "hard selection" destiné aux étudiants de Maitrise et de DEA et pouvant également
servir aux enseignants-chercheurs. Rédaction de notices d'utilisation pas a pas de logiciels: Introduction a
l'utilisation au logiciel R et au package R commande, DAPC; Construire un arbre Neighbour-joining (NJTree)
avec bootstraps; FreeNA, Colony. Modéles de feuilles de calculs pour effectuer différents tests (baton brisé,
détection de stuttering). Toutes ces notices et modeéles sont téléchargeables sur mon site web a
http://www.t-de-meeus.fr/EnseignMeeus.html.

Elaboration d'un programme pour simuler I'évolution de la sélection d'habitat et de I'adaptation a un
environnement variable en vue d'une utilisation en TP de génétique des populations. Ce programme est
disponible sur http://www.t-de-meeus.fr/ProgMeeus.html.

Détail horaire des enseignements (MAD=mis a disposition)

Année Heures Sud Statut
1989 15 Thésard
1990 30 Thésard
1991 27 Thésard
1992 108 Post-Doc/Ater
1993 96 Ater/CR2-CNRS
1994 30 CR2-CNRS
1995 36 CR2-CNRS
1996 33 CR2-CNRS
1997 33 CR2-CNRS
1998 22 CR2-1-CNRS
1999 10 CR1-CNRS
2000 11 CR1-CNRS
2001 14.25 CR1-CNRS
2002 17.75 CR1-CNRS
2003 17.75 CR1-CNRS
2004 18 CR1-CNRS
2005 17 CR1-DR2-CNRS
2006 19 DR2-CNRS
2007 25 8 DR2-CNRS
2008 9 DR2-CNRS
2009 36 21 DR2-CNRS
2010 57 45 DR2-CNRS/MAD IRD
2011 75 60 DR2-CNRS/MAD IRD
2012 137 113 DR2-1-IRD
2013 145 97 DR1-IRD
2014 177 177 DR1-IRD
2015 92 92 DR1-IRD
2016 55 46 DR1-IRD
2017 61 14 DR1-IRD
2018 142 71 DR1-IRD
2019 97 DR1-IRD
2020 25 DR1-IRD
2021 55 DR1-IRD
2022 152 40 DR1-IRD
2023 126 46 DR1-IRD
2024 144 31 DR1-IRD
2025 97.5 72.5 DR1-IRD

Animation, administration et évaluation de larecherche et de I'enseignement supérieur

Coordinateur des options 28t et 28u (Génétique et Evolution) de la Maitrise BOP de Montpellier Il
pour I'année 1992/1993.

Responsable informatique du Laboratoire de Parasitologie Comparée (Montpellier 11) de 1992-1995.
Mise en place du réseau internet dans le laboratoire.

Responsable de l'option "Relations symbiotiques” du DEA "Biologie de I'Evolution et Ecologie"
(Montpellier 1) (1999).

Membre du jury du DEA de Sciences de I'Evolution et Ecologie de Montpellier (Septembre 1997,
1998, 1999).

Membre élu du comité de laboratoire du CEPM, UMR 9926 CNRS/IRD, de Juin 2000 a Décembre
2003.

Responsable de I'équipe "Structure Génétique et Adaptation des Systémes Symbiotiques" (SGASS)
du Gemi, UMR 2724 CNRS/IRD Montpellier, de Septembre 2002 & Septembre 2008.
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Création et gestion du site web de I'équipe SGASS de Mai 2002 a Septembre 2008.

Membre du comité d'organisation du Petit Poids Déridé de Montpellier 2002 qui s'est déroulé les 27-
31 aodt.

Organisation du Symposium 11 "Population Genetic Structure & Molecular Epidemiology" du 10t
European Multicolloquium of Parasitology (EMOP X), Paris the 24-29 August 2008.

Membre du comité scientifique des conférences MEEGID X (Amsterdam, November 3-5 2010), XIlI
(Antwerp, May 11-13 2016) et XIV (Sitges, November 6-9 2018).

Membre de 20 jurys de thése dont sept en tant que rapporteur et d'un jury d'HDR.

Membre du comité d’évaluation pour la partie "Interactions Durables" du programme "Environnement
et Sociétés: Comité Dynamique de la Biodiversité et Environnement" (1997).

Mise en place du groupe de réflexion Tiques et Maladies a Tiques du REID, Organisation de la
premiére réunion de ce groupe a Montpellier le 17 Décembre 2004 et co-organisation de celles du 15-16
Décembre 2005 a I'Institut Pasteur Paris et du 27 Octobre 2006 au centre INRA de Theix (Clermont-
Ferrand). Responsable du groupe de 2004 a 2007. Création et maintien du site web de ce groupe:
http://gemi.mpl.ird.fr/Site SGASS/GroupeTiqueREID/GroupeTigueREID.html jusqu'en Septembre 2008.

Membre du bureau du Réseau Ecologie des Interactions Durables (REID) de Janvier 2006 a
Décembre 2008.

Suppléant nommé a la commission de spécialiste de la section 67 de I'Université de Perpignan
(2006-2008).

Représentant suppléant élu de la filiere BDI (Biologie des Interactions) de I'école doctorale GAIA
(Biodiversité, Agriculture, Alimentation, Environnement, Terre, Eau), de I'Université de Montpellier, depuis le
13/03/2023, jusqu'a Juillet 2026.

Membre élu de la commission scientifique sectorielle 2 (Sciences biologiques et médicales) de I''RD
depuis Septembre 2024 (fin de mandat en 2028).

Membre du comité scientifique pour la réhabilitation zoo/ Grand Parc de Lunaret depuis mars 2024.

Receiving Editor du journal Infection, Genetics and Evolution: Octobre 2009-Mars 2022.

Recommender pour PCI Evolutionary Biology depuis Septembre 2018.

Recommender pour PCI Ecology depuis Septembre 2018.

Recommender pour PCI Microbiology depuis Avril 2022.

Co-fondateur de PCI Infections, Co-administrateur depuis Juin 2021.

Membre de la PCI Association depuis Juin 2021.

Membre de I'Editorial Board de Peer Community Journal depuis Novembre 2021.

Evaluation de programmes: NERC (Natural Environment Research Council) (Royaume-Uni) (1),
Research Council of Norway (Norvege) (1); MENRT (Ministére de I'Education Nationale, de la Recherche et
de la Technologie) (1); BRG (Bureau des Ressources Génétiques) (1), BOR Orsay (1), ECOS-Sud (1), ANR
(5), IFB/Département EDD CNRS (1), BSTD/BEST DSF IRD/DPF IRD/AIRD (4), IFS (International
Foundation for Science) (Suede) (19), Netherlands Organisation for Scientific Research (1), Fondation
Nationale pour la Recherche du Luxembourg (FNR) (1), Deutsche Forschungsgemeinschaft (DFG) (1).

"Referee" pour plusieurs revues scientifiques (169 en tout, 6 articles évalués par an sur ces dix
derniéres années): PCI Ecology (3), Proceedings of the National Academy of Sciences of USA (2), Trends in
Ecology and Evolution (1), Trends in Parasitology (5), Ecology Letters (5), CMLS (3), BMC Biology (3),
American Naturalist (2), Genetics (2), Evolution (3), Molecular Ecology (36), Molecular Ecology Resources
(5), Proceedings of the Royal Society of London B (1), Heredity (7), Scientific Reports (1), PLoS Neglected
Tropical Diseases (10), Parasites & Vectors (2); Bioinformatics (1), Journal of Evolutionary Biology (1),
International Journal for Parasitology (9), Parasitology Research (1), Evolutionary Ecology (1), BMC Ecology
(3), BMC Evolutionary Biology (2), Infection Genetics and Evolution (13), Parasitology (1), Emerging
Infectious Diseases (2), Biological Journal of the Linnean Society (1), Experimental Parasitology (4),
Transactions of the Royal Society of Tropical Medicine and Hygiene (6), Evolutionary Applications (3),
Canadian Journal of Zoology (1), Journal of Parasitology (1), Journal of Insect Science (1), ICES Journal of
Marine Science (1), Acta Oecologica (1), Parasites (10), PLoS One (1), Frontiers in Cellular and Infection
Microbiology (1), Acta Tropica (3),Game and Wilde Life (1), Crustaceana (1), Helminthologia (1), Bulletin of
Entomological Reasearches (2), Saudi Medical Journal (1), International Journal of Tropical Insect Science
(1), Medical and Veterinary Entomology (1), Acta Parasitologica (1), American Journal of Tropical Medicine
and Hygiene (1).

Prix "Top Reviewer in 2011" délivré par International Journal for Parasitology.

Top reviewer pour Molecular Ecology 2012-2015.

Evaluateur de projet d'ouvrages: Elsevier (2).

Membre élu du Conseil de Représentation de I''RD au Burkina Faso de Décembre 2013 a Juillet

2015.

Représentant par intérim de I''RD au Burkina Faso du 23-12/2014 au 01/01/2015.

Co-Animateur de I'Axe 4: Formation, Expertise, Valorisation de 'UMR 177 IRD-CIRAD Interactions
hétes - vecteurs — parasites-environnement dans les maladies tropicales négligées dues aux
trypanosomatidae - (INTERTRYP) depuis Octobre 2014, jusqu'en 2025.
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Référent pour I'école doctorale GAIA de Montpellier depuis 2016: deux thésards suivis.

Expertises et consultances

Mises au point, génotypages et analyses de données de glossines pour I'AIEA: 49 000 euros depuis
2017 (Resp S. Ravel) (environs 15 journées par an). Analyses des données et construction de la trame
d'articles pour I'AIEA: "Consultancy Meeting on the Analysis of Cocoa Pod Borer and Tsetse Data at the
IAEA’s Laboratories in Seibersdorf, Austria, from 18 July 2022 to 22 July 2022"

Encadrement de chercheurs et d'étudiants

Chercheurs confirmés: 12.

Thésards: 11 en co-direction et trois en tant qu'encadrant principal.

Thésards en stage (15 jours/6 mois): 5.

Diplémants Suisses: 2.

Stagiaires de DEA ou Master 2: 12 (Evolution et Ecologie de Montpellier I, Ecologie Générale et
Productions Végétales de Paris XI, BGAE BIMP Montpellier, Gestion Intégrée des Ressources Naturelles
Bobo-Dioulasso, EcoEpi de Montpellier), dont 10 en tant que stage principal et 10 bourses de théses
obtenues.

Stagiaires de 2éme cycle (Maitrise BOP et Biochimie Montpellier Il et Magister ENS Lyon): 5.

Contrats de recherche

Obtention du financement de six projets de recherches (CNRS, Ministére des Affaires Etrangéres et
Ministere de I'Ecologie et du Développement durable, ANR SEST, PEERS de I'AIRD). Participation a trois
programmes Européen (Vivax NIS, TFCASS, Combat), a un projet de 'OMS-APW et a un projet FSP
(REFS). Laboratoire mixte international (LMI) LAMIVECT), IRD; TrypanoGEN (H3Africa) (NIH and Wellcome
Trust); Deux projets ANR sur les organismes clonaux: Clonix et Clonix 2D.

Primes
Part C3 du RIPEC (prime individuelle) au titre de la période courant du ler janvier 2024
au 31 décembre 2026.

Vulgarisation
Conférences au Centre Culturel Francais de Bobo-Dioulasso Henri Matisse:
1) "Concepts d'espéce et évolution: I'impossible pardon”, Mercredi 17 Février 2010, 18h30.
2) "Devine qui vient diner ce soir? Une histoire de parasites...", Mercredi 22 Février 2012, 18h30.

Fiches d'actualité de I'IRD: Les parasites Leishmania dévoilent leur sexualité. Fiches d'actualité
scientifique, IRD, Actualité Scientifique N°481, Juin 2015.
1) IRD News: Les parasites Leishmania dévoilent leur sexualité. Fiches d'actualité scientifique, IRD,
Actualité Scientifique N°481, Juin 2015.

"Devine qui vient diner ce soir? Une histoire de parasites...", Conférence débat pour les écoliers du
primaire:
1) Ecole élementaire de Montferrier sur Lez, le 16/10/2018, 15h20-16h45.
2) Ecole élémentaire J. Delteil de Grabels, le 07/10/2019, 15h20-16h45.
3) Ecole élémentaire Docteur Calmette de Montpellier, le 11/10/2019, 8h30-10h.

IRD le Mag:
1) La maladie du sommeil: enquéte sur un "unusual suspect", le 08/11/2019, https://lemag.ird.fr/fr/maladie-
du-sommeil-enguete-sur-un-unusual-suspect.

Promotion de PCI

22/11/2020, 11h-12h: Présentation de l'initiative PCI et du proget de PCI Infectious Diseases (devenu PCI
Infections depuis), Séminaires Mivegec, Montpellier.

Aout 2022: presentation du projet PCI, de PCI Infections et du journal PC Journal au TTP10 (De Meels T.,
Coustau C., Amich J. The Peer Community In (PCI) project, PCI Infections, and the Peer Community
Journal. 10t Tick and Tick-borne Pathogen conference (TTP.10), 29 August- 2 September 2022,
Murighiol, Danube Delta, Romania).

The peer communitiy in (PCI) project, pci infections, and the peer community journal: a diamond open
access way to publish research results on trypanosomes and their vectors. Poster, 36th general
conference of the international scientific council for trypanosomiasis research and control (ISCTRC),
17th September 2023 - 22nd September 2023, Mombassa Kenya.

Peer Community In. 1st Annual Montpellier Parasitology Symposium (MPS), 27th November 1.30pm - 28th
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Logiciels

Programme Habitat pour simuler I'évolution de la sélection d'habitat et de l'adaptation a un
environnement variable en vue d'une utilisation en TP de génétique des populations.

Programme Clonality permettant de tester la relation entre succes clonal et hétérozygotie (Prugnolle
et al. 2008, Mol. Ecol. Res., 8, 954-956).

Programme MultiTest V1-2 permettant de combiner des P-values de tests indépendants par la
méthode binomiale généralisée (De Mee(s et al. 2009, BMC Bioinf. 10, 443)).

Ouvrages

De Meeds, T. 2012. Initiation a la génétique des populations naturelles: Applications aux parasites et a leurs
vecteurs. IRD Editions, Marseille.

De Meeds, T. 2021. Initiation a la génétique des populations naturelles: Applications aux parasites et a leurs
vecteurs, 2¢ Edition revue et augmentée. IRD Editions, Marseille.

Editeur de numéros spéciaux de revues scientifiques
Tibayrenc M., de Mee(s T. and Morand S. 2018. Special Section on "Ecology and Epidemiology of
Transmissible Diseases: Modern Methodologies”. Infection Genetics and Evolution 63: 291-419.
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L, Santos-Silva M, Santos AS. Development and testing of microsatellite loci for Ixodes ricinus
population genetics studies, Poster. 10t Tick and Tick-borne Pathogen conference (TTP.10), 29 August-
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97) Thierry De Meeus. Peer Community In. 1st Annual Montpellier Parasitology Symposium (MPS), 27th
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98) Thierry De Mee(s, Sophie Ravel, Moise Kagbadouno, Djakaridja Berte, Hisséne Mahamat, Adeline
Ségard, Emilie Chancerel, Erwan Guichoux, Olivier Lepais. SSR-seq loci to study the population
genetics of vectors: tsetse flies in three sleeping sickness foci: Boffa (Guinea), Bonon (Céte d’lvoire) and
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Détail des enseignements
TD, TP et cours magistraux

Statistical practicals for 2" Degree students of Bangor
(School of Biological Sciences, University of Wales) 1991-1992: 15 h

Génétique, Génétique des Populations, Ecologie Evolutive.

DEUG B 2¢me année 1997-1998: 3 h

Enseignement commun pour Licence de Physiologie Végétale Appliquée et

Maitrise de Biologie des Organismes et des Populations de Montpellier 1989-1990: 30 h

Maitrise de Biologie des Organismes et des Populations de Montpellier 1990-1991: 27 h
1991-1992: 12 h

Poste ATER 1992-1993: 192 h

1993-1994: 30 h
1994-1995: 30 h
1995-1996: 30 h
1996-1997: 30 h
1997-1998: 12 h
2000-2001: 4 h

CAPES et/ou Agreg, Université Montpellier 11 2000-2001: 1 h 15
2001-2002: 9 h 30
2002-2003: 9 h 30
2003-2004: 10 h
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DEA de Sciences de I'Evolution et Ecologie de Montpellier:
Maintenant Master 2 BGAE-EBE

DEA de Parasitologie et Ecologie de Montpellier:
Maintenant Master 2 BGAE-BIMP

Master 2 (DEA) de Pathologie Humaine de Marseille:
Maladies transmissibles et pathologies tropicales

Master International d'Entomologie Médicale et Vétérinaire (MIEMV)

Atelier d'initiation a la génétique empirique des populations :
Groupe Tique et Maladies a Tiques (Institut Pasteur, Paris)
CIRDES et IRD de Bobo-Dioulasso (Burkina-Faso)

Campus CIRAD de Baillarguet (Montpellier)
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2004-2005: 6 h
2005-2006: 6 h
2006-2007: 6 h
2007-2008: 6h

1994-1995: 6 h
1995-1996: 3 h
1996-1997: 3 h
1997-1998: 3 h
1998-1999: 3 h
1999-2000: 4 h
2000-2001:5h
2001-2002: 4h 15
2002-2003: 4h 15
2003-2004: 4 h
2004-2005:5 h
2005-2006: 6 h
2006-2007: 8h

1997-1998: 2 h
1998-1999: 3 h
1999-2000: 3 h
2005-2006: 3 h
2006-2007: 3h
2007-2008: 3h
2008-2009: 3h

1997-1998: 2 h
1998-1999: 4 h
1999-2000: 4 h
2000-2001: 4 h
2001-2002: 4 h
2002-2003: 4 h
2003-2004: 4 h
2004-2005: 4 h
2005-2006: 4 h

2009-2010: 8 h

2010-2011: 14 h
2011-2012: 16 h
2015-2016: 12 h
2016-2017: 14 h

12/2005: 2h
02/2007: 8h
09/2012: 24h
01/2014: 24h
01/2015: 24h
07/2009: 12h
07/2010: 12h
07/2011: 15h
07/2012: 24h
26-27/04/2017: 6h
13-15/11/2017: 15h
19-21/12/2017: 12h
12-14/02/2018: 18h
3-6/12/2018: 24h
11-14/12/2018: 24h
28-31/01/2019: 24h
25-28/02/2019: 24h
25-28/11/2019: 24h
17-20/01/2022: 24h



4-8/04/2022: 27h
30/01-3/02/2023: 28h
17-21/07/2023: 30h
26-29/02/2024: 22h
03-06/06/2024: 22h
07-11/10/2024: 29h
02-06/12/2024: 23h

CIRAD Agropolis 06/2013: 24h
ISRA-LNERV, Dakar-Hann, Sénégal 10/2013: 24h

05/2025: 19h
PPAAOQO, Niamey, Niger 11/2013: 24h
Institut Pasteur de Madagascar, Antananarivo, Madagascar 05/2014: 27h
Université Jean Lorougnon Guédé, Daloa, Céte d'lvoire 06/2014: 24h
Institut Pierre Richet de Bouaké, Cote d'lvoire 04/2023: 36h

02/2025: 33.5h

Empirical population genetics training course for beginners

Faculty of Veterinary Medicine, Khartoum, Sudan 10/2012: 24h
Department of Biology, Georgia Southern University, Statesboro (GA) USA 05/2013: 24h
University of Zimbabwe, Harare, Zimbabwe 11/2013: 24h
Press Club Hanoi, Viet-Nam (Organised by A.L Bafiuls) 11/2014: 24h
Faculty of Veterinary Technology, Kasetsart University, Bangkok, Thailand

(Organised by Prof Worawut Rerkamnuaychoke and S. Morand) 11/2014: 24h

Biotechnology Centre, Universidade Eduardo Mondlane, Maputo, Mozambique
(organized by Laure Guerrini and Alain Boulanger for the program GeoSaf/CIRAD) 05/2015: 24h

African Union, Addis Ababa, Ethiopia (organized by the IAEA) 09-10/2015: 24h
Computational Biology for Infectious Diseases (CBID) summer school,

18-25/09/2016, Hanoi Vietnam 09/2016: 34h
CIRAD Baillarguet 7-8/02/2017: 13h

23-26/09/2019: 24h
13-16/12 2021: 24h
10-14/01 2022: 24h
23-26/02/2023: 22h

Instituto Nacional de Saude Doutor Ricardo Jorge, Lisboa, Portugal 14-17/01/2020: 24h
IAEA, IPCL, Seibersdorf, Austria 15-19/11/2021: 30h
Centre for Reesearch on Filariasis and other Tropical Diseases, Yaoundé,

Cameroon (financed by Cantam) 13-21/09/2022: 40h

Université Polytechnique de Bobo-Dioulasso (UPB)

Institut du Développement Rural (IDR)

DEA de Gestion Intégrée des Ressources Naturelles (GIRN) et

Master 2 de Biologie Appliquée et Modélisation des Systémes Biologiques

Cours "Rédaction et communication scientifique " 04/2009: 21h
02/2010: 23h
05-06/2011: 30h
04/2012: 25h
03/2013: 25h
02/2014: 16h
03/2015: 20h

Cours "Initiation & la génétique des populations™: 06/2010: 12h
02/2011: 16h

Master 1 de Sciences et Techniques de Production Animale

Génétique et Génétique des populations: 09/2012: 20h
01/2014: 20h

Licence de Systemes de Production Agricole

Génétique et Genétique des populations: 02/2014: 18h

FAO/IAEA/PATTEC regional training course on standardised collection

and processing of entomological and other relevant geo-referenced data as

needed in SIT-based AW-IPM campaigns against tsetse.

CIRDES, Bobo-Dioulasso, Burkina Faso, 1-19 February 2010: 02/2010: 2h

Formation a la rédaction scientifique et a la construction d'une communication orale
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Etudiants et stagiaires du CIRDES 06/2012: 4h

Formation d'initiation aux tests statistiques et au package Rcmdr du logiciel R

Campus CIRAD Baillarguet, Montpellier, France 05/2016: 6h
03/2022: 5h
21/03/2024 : 6h
17/06/2024: 5h

Institut Pierre Richet de Bouaké, Cote d'lvoire 04/2023: 8h
02/2025: 7h
ISRA-LNERV, Dakar-Hann, Sénégal 05/05/2025: 5h

Training course for beginners in satistical analyses with the R package R-commander
Campus CIRAD Baillarguet, Montpellier, France 22/03/2024 : 6h

Stage "ADN environnemental”, Rappels de génétique,
Organisé a Montpellier Agropolis International par le CeMEB, Aten et le PNF,
en collaboration avec le CNRS-INEE, et du GDR Génomique environnemental 11/2016: 3h

Master GIZMAT : "GESTION INTEGREE DES MALADIES ANIMALES"

Module Ecologie et lutte intégrée contre les vecteurs

Introduction a la génétique des populations

comme méthode d'étude de I'écologie des vecteurs 11/12/2017: 1h
10/12/2018: 1h
10/12/2019: 1h
07/12/2020: 1h
06/12/2021: 1h
05/12/2022: 2h

Center for Excellence Tick Workshop, Statesboro, Georgia, USA
Empirical population genetics of ticks 25/05/2018: 4h

Formation combinée a l'analyse des données et la rédaction d'articles
sur la génétique des populations de parasites (tryapanosomes Africains)
et de leurs vecteurs (glossines), Bouaké, Cote d'lvoire 19-27/11/2018: 71h

Consultancy Meeting on the Analysis of Cocoa Pod Borer and
Tsetse Data at the IAEA’s Laboratories in Seibersdorf, Austria 18-22/07/2022: 30h

The Peer Communitiy In (PCI) project,

the Peer Community Journal and PCI Infections.

Master and postgraduate students of Universidad Nacional de Colombia,

Bogota, Columbia 12/10/2023: 2h
12/04/2024: 2h
20/06/2025: 2h

Formation particuliere de Denise Brito (Doctorante du Mozambique):

Population genetics data analyses and scientific writing 10-20/12/2024: 29h
Introduction to empirical population genetics to study diseses and their vectors

Master DYNAMEID, course 21/01/2025: 3h
Examination 02/2025: 3h

Détail des encadrements et évaluation de la recherche

Stages de 2¢me cycle
Samuel Roure, Maitrise BOP Montpellier 11, 1994-1995.
Antoine Gérigne, Magister BMC ENS Lyon, 1994-1995.
Olivier Bru, Maitrise BOP Montpellier I, 1995-1996.
Ingrid Daude, Maitrise BOP Montpellier I, 1996-1997.
Sandrine Alonso, Maitrise de Biochimie Montpellier 11, 2003-2004.

Stages de DEA et Master2 (*: obtention d'une allocation de thése)
Stage principal du DEA de Sciences de I'Evolution et Ecologie de Nathalie Magnan (Montpellier I,

1990).
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Stage principal du DEA de Sciences de I'Evolution et Ecologie de Frédéric Thomas* (Montpellier I,
1993).

Stage principal du DEA de Sciences de I'Evolution et Ecologie de Michel de Garine Wichatitsky*
(Montpellier 11, 1994).

Stage principal du DEA de Sciences de I'Evolution et Ecologie de Christelle Delaye* (Montpellier
1995).

Stage principal du DEA de Biologie de I'Evolution et Ecologie de Elodie Gazave* (Montpellier 1999).

Stage Principal du DEA de Biologie de I'Evolution et Ecologie de Franck Prugnolle* (Montpellier
2000).

Stage principal du DEA de Biologie de I'Evolution et Ecologie de Damien Caillaud* (Montpellier
2003).

Stage du DEA de Biologie de I'Evolution et Ecologie de Florent Kempf* (Montpellier 2005).

Stage du Master 2 BGAE BIMP Montpellier 2 de Virginie Rougeron* (Montpellier 2006)

Stage annexe du DEA d'Ecologie Générale et Productions Végétales d'Olivier Verneau* (Orsay-
Paris XI, 1991).

Stage de DEA GIRN de [I'Université Polytechnique de Bobo-Dioulasso de Modou Séré* (1¢
Septembre 2010-25 Juin 2011).

Master 2 EcoEpi de Montpellier de Julie Garona (Juin 2025).

Dipléme Suisse .
Jean Pierre Skalamera (Université de Bale, 1995-96).

Christian Moccia (Université de Neuchatel, 2000-01).

Codirection de théses (*: direction principale), devenir et nhombre de publications (parues ou sous presse)
issues de ma supervision.

Christelle Delaye* (Sciences de I'Evolution et Ecologie Montpellier), soutenue le 27/11/1998.
Institutrice, 5 publications.

Philippe Solano (Parasitologie, Montpellier), soutenue le 21/10/1998. CR1 IRD, 2 publications.

Michel de Garine Wichatitsky (Sciences de I'Evolution et Ecologie, Montpellier), soutenue le 29
Novembre 1999. MR CIRAD, 1 publication.

Franck Prugnolle* (Biologie Evolution et Ecologie, Montpellier) soutenue le 19/12/2003. CR CNRS, 9
publications.

Brou Basile Koffi (Biologie Evolution Ecologie, Montpellier) soutenue le 24/10/2006. MC Abidjan (CI),
5 publications.

Florent Kempf* (SIBAGHE, Montpellier) soutenue le 12/12/2008. IR INRA, 4 publications.

Virginie Rougeron* (SIBAGHE, Montpellier) soutenue le 17 Décembre 2009. CR CNRS, 7
publications.

Jacques Kaboré (Université Polytechnique de Bobo-Dioulasso/CIRDES, Burkina Faso) soutenue le
01/10/2011 a Bobo-Dioulasso. Enseignant Chercheur a I'UPB (Bobo-Dioulasso), 2 publications.

Modou Séré (Université Polytechnique de Bobo-Dioulasso/CIRDES, Burkina Faso) soutenue le
16/11/2015 a Bobo-Dioulasso. Enseignant chercheur a I'Université de Dédougou, 3 publications.

Inoussa Compaoré (Université Polytechnique de Bobo-Dioulasso/CIRDES, Burkina Faso), dtae de
début 2012 et soutenue le 18 Janvier 2017 a Bobo-Dioulasso, Enseignant a I'Université Polytechnique de
Bobo-Dioulasso.

Olivier Amoussou (Co-tutelle Université Polytechnique de Bobo-Dioulasso/CIRDES/Université
d'Abomey-Calavi, Burkina-Faso, Bénin), date de début en 2014 et soutenue en 2018.

Rodrigue Konan (Université Félix Houphouét-Boigny, Abidjan, Céte d’lvoire), & soutenir en 2025, 2
publications.

Denise Brito (University of Pretoria - PhD in Veterinary Tropical Diseases, Department of Veterinary
Tropical Diseases, South-Africa; Centro de Biotecnologia, Universidade Eduardo Mondlane, Mogambique),
soutenue en Février 2025, 1 publication, Enseignante Chercheuse & Universidade Eduardo Mondlane,
Mocambique, 1 publication.

Encadrements de chercheurs

Cheikh-Tidiane BA MC (aujourd'huis Professeur a I'Université de Dakar, Sénégal), 6 mois, 1992-
1993 (2 publications).

Jasna Marsic LUCIC Assistante de Recherches (Split, Croatie), 6 mois, 1993-1994.

Brigitte DEGEILH MCUPH (Rennes), 3 mois, 1994.

Viliam SNABEL Assistant de Recherches (KoSice, Slovaquie), 2x15 jours (1997, 1998).

Alassane KEBE, M.C. (Faculté des Sciences et Techniques de Nouakchott, Mauritanie), 1 mois,

1996.
Leigh DAWSON, Post Doctorat, année 97-98.
Francois NEBAVI, M.C. (Université d'Abidjan, Céte d'lvoire), 15 jours (2000) (1 publication).

27



Loubna Dib, MC a l'Institut Vétérinaire du Centre Universitaire El Tarf (Algérie), un mois (2005) (1
publication).

Oliver Manangwa (PhD), Vector and Vector Borne Disease Research Institute, P.O.Box 1026,
Tanga, Tanzania, 2 mois (2017) (1 publication).

Modou Séré, Enseignant chercheur a I'Université de Dédougou, Burkina Faso, 40 jours (2017) (deux
publications).

Jacques Kaboré (Enseignant Chercheur, Université de Bobo-Dioulasso, Burkina Faso), 15 jours
(2017) (un articl).

Kodjo Glato, enseignant-chercheur de I'Université de Lomé, Togo, 1.5 mois (2019) (disparu dans le
crash de l'avion d'Ethiopian Airline du 10 Mars 2019).

Encadement de thésards (stages de formation)

Musa T. Tivapasi, University of Zimbabwe, Harare, Zimbabwe, 1 mois (2017).

Djakaridja Berté, Université Felix Houphouet Boigny Abidjan, Céte d'lvoire, 15 jours (2017) (1
publication).

Martial N'Djetchi, Université Jean Lorougnon Guédé De Daloa, Cote d'lvoire, 15 jours (2017).

Denise Brito (University of Pretoria - PhD in Veterinary Tropical Diseases, Department of Veterinary
Tropical Diseases, South-Africa; Centro de Biotecnologia, Universidade Eduardo Mondlane, Mogcambique),
janvier-février 2023.

Rodrigue Konan (Université Félix Houphouét-Boigny, Abidjan, Céte d’lvoire), Juin-Novembre 2023.

Rodrigue Konan (Université Félix Houphouét-Boigny, Abidjan, Cote d’lvoire), Mars-Avril 2024.

Denise Brito (University of Pretoria - PhD in Veterinary Tropical Diseases, Department of Veterinary
Tropical Diseases, South-Africa; Centro de Biotecnologia, Universidade Eduardo Mondlane, Mogambique),
10-20 Décembre 2024.

Participation a des jurys de DEA a I'UPB (mini theses)

Fanny Bouyer, DEA Gestion Intégrées des Ressources Naturelles de I'Université Polytechnique de
Bobo-Dioulasso, le 04/12/2009.

Modou Séré, DEA Gestion Intégrées des Ressources Naturelles de I'Université Polytechnique de
Bobo-Dioulasso, le 25/06/2011.

Hassane Yayé-Abdou, DEA de Gestion Intégrées des Ressources Naturelles de ['Université
Polytechnique de Bobo-Dioulasso, le 01/10/2011.

Participation & des jurys de theses (*: rapporteur)
Zhenquin Zhu: Université de Perpignan, 20 Décembre 1995.
Nadera Chouicha: Université Montpellier I, 15 Avril 1996.
Brigitte Degeilh: Université de Rennes |, 26 Novembre 1996.
Christelle Delaye, Université Montpellier I, 27 Novembre 1998.
Michel de Garine Wichatitsky, Université Montpellier I, 29 Novembre 1999.
Marie-Laure Guillemin*, Université Paris Xlll), le 10 Juillet 2000.
Christel Sire, Université de Perpignan, le 22 Septembre 2000.
Catherine Badoc*, Université de Montpellier |, le 28 Novembre 2001.
Thése de Magali Théraud, Université de Rennes 1, le 17 Septembre 2003.
Pierre Fontanillas*, Université de Lausanne, 12 Septembre 2003 (soutenance privée) et le 10
Octobre 2003 (soutenance publique).
Franck Prugnolle, Université Montpellier 11, le 19 Décembre 2003.
Brou Basile Koffi, Université Montpellier Il, le 24 Octobre 2006.
Jérdme Carletto*, Université de Nice Sofia-Antipolis, le 16 Mai 2008.
Florent Kempf, Université Montpellier 11, le 12 Décembre 2008.
Oumou Maiga-Askofaré*, Université de Paris-René Descartes, le 24 Juin 2009.
Aude Gilabert*, Agrocampus Ouest-Université de Rennes 1, le 6 Juillet 2009.
Virginie Rougeron, Université Montpellier I, le 17 Décembre 2009.
Christoph Sandrock*: Universitat Zirich, 23/02/2011.
Massila Wagué Senghor: Université Montpellier 11, le 31 Octobre 2011.
Maurice Marcel Sandeu: Université de Montpellier, le 15 Décembre 2016 (en tant que président).

Participation a des jurys d'HDR (*: rapporteur)
Gilles Béna, Université Montpellier Il, le 5 Décembre 2008.

Référent pour I'école doctorale GAIA
Emeline Sabourin: 2016-2017
Cécile Molinier: 2019-2021
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Détail des contrats de recherche

Programme International de Collaboration Scientifique (PICS) avec ['Institut de Zoologie de Neuchéatel
(Professeur A. Aeschlimann) sur la génétique des populations de tiques vecteurs de
micropathogénes (1995-1997) (France: 280.000 FF; 100.000 FF du CNRS-MDRI, 100KF du
CNRS-SDV et 80.000 FF du MAE ; Suisse : 65.000 FS du FNRS)

Programme Environnement vie et sociétés, comité Dynamique de la Biodiversité sur les “ Mécanismes de
spécialisation chez les parasites : le modele copépodes-poissons plats ” (1998-1999) (90 KF du
CNRS-SDV)

Programme "Ecosystémes tropicaux”, Ministére de I'Ecologie et du Développement durable, "Les co-
structures génétiques d’'un parasite (Schistosoma mansoni) et de ses hbtes (mammiféres et
mollusques) dans la mangrove dulgaquicole de Guadeloupe : échelles spatiale, fonctionnelle et
coévolutive" (2003-2006) (50 000 €).

Programme "Invasions biologiques", Ministere de I'Ecologie et du Développement durable, "Invasion de la
Nouvelle Calédonie par la tique du bétail Boophilus microplus: Interactions avec les bovins et le cerf
rusa, conséquences génétiques et écologiques”, (2003-2006) (57000 €).

Programme "Santé-Environnement, Santé-Travail (SEST)" de I'ANR, "Impact de l'anthropisation et de
I'environnement sur le fonctionnement des foyers de leishmanioses (IAEL). Analyses génétiques et
épidémiologiques dans le sud de la France, en Guyane Francaise et au Sénégal" (2007-2010) (250
000 €).

Progamme PEERS-AIRD: Trypanosomes et tsétsés en Afrique de I'Ouest : apport de la génétique des
populations (TAO) (2011-2013) (55 000 €).

Participation a projets: Plasmodium vivax in newly independent states (Vivax NIS) (Resp C Severini,
IRD)(01/2000-09/2005); FP7-INCO-DEV, Tsetse flies and the control of African Sleeping sickness
(Resp Mike Lehane, Liverpool) (2.5 M€, 2006-2010); Fonds de Solidarité Prioritaire (FSP) du
Ministére Francais des Affaires Etrangéres, Recherches en Entomologie, Formation et Stratégies de
prévention, le cas du paludisme et de la THA (REFS) (Resp Marie-Claire Henry, MAE) (2 M€, 2007-
2010); Laboratoire mixte international (LMI) sur les maladies a Vecteurs de Bobo-Dioulasso
(LAMIVECT), IRD (150 k€, 2011-2013); TrypanoGEN: an integrated approach to the identification of
genetic determinants of susceptibility to trypanosomiasis, "The Human Heredity and Health in Africa"
(H3Africa) (NIH and Wellcome Trust) (4.122 millions USD, 2014-2018). Clonix "Une révision en
profondeur de la Génétique des Populations et de la Génomique des Organismes clonaux" (Projet
ANR- 11-BSV7-007, 363000 euros, 2012-2016, Resp. Sophie Arnaud-Haond). Clonix2D " Les
conséquences génétiques de reproduction partiellement clonale dans les populations colonisant de
nouveaux territoires" (ANR CE32 - Dynamique des écosystémes et de leurs composants en vue de
leur gestion durable - PRC 20, 438000 euros, 48 mois a partir du début 2019, Resp Solenn
Stoeckel). Combat " COntrolling and progressively Minimizing the Burden of Animal
Trypanosomosis" (H2020-SFS-2018-2020, Sustainable Food Security, 5900 k€, 48 mois (2021-
2025), Resp. Alain Boulanger); Gates Fundation TrypaNO (2023-2025, en renouvellement pour 3
ans) 1000 k€ (Resp P. Solano). Ces deux derniers projets mobilisent prés de 80% de mes activités
de recherche ces quatre dernieres années.

Divers
Programmes informatiques

Programme Habitat pour simuler I'évolution de la sélection d'habitat et de l'adaptation a un
environnement variable en vue d'une utilisation en TP de génétique des populations.

Programme Clonality permettant de tester la relation entre succés clonal et hétérozygotie (Prugnolle
et al. 2008, Mol. Ecol. Res., 8, 954—956).

Programme MultiTest V1-2 permettant de combiner des P-values de tests indépendants par la
méthode binomiale généralisée (De Mee(s et al. 2009, BMC Bioinf. 10, 443)).

Collaborations nationales et internationales

Department of Biology, Statesboro, Georgia Southern University, Statesboro, Georgia, USA.

Centro de Estudos de Vetores e Doencas Infeciosas Dr. Francisco Cambournac, Instituto Nacional de
Saude Doutor Ricardo Jorge (CEVDI-INSA), Aguas de Moura, Portugal.

PNLTHA, Conakry, Guinée.

CIRDES, Bobo-Dioulasso, Burkina-Faso.

Université Nazi Boni, Bobo-Dioulasso, Burkina Faso

Université Jean Lorougnon Guédé, LIHME, Daloa, Céte d'lvoire.

Institut Pierre-Richet, Bouaké, Cote d'lvoire.
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ISRA/LNERYV, Dakar, Sénégal.

IRED, Ndjaména, Tchad.

PNLTHA, Ndjaména, Tchad

Department of Genetic Characterization of Populations and Biodiversity, Biotechnology Centre, Eduardo
Mondlane University, Maputo, Mozambique

Department of Veterinary Tropical Diseases, University of Pretoria, Pretoria, South Africa.

Veterinary Faculty, Eduardo Mondlane University, Maputo, Mozambique.
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